Supplementary Table | Sequence details of 50 AHSSR primers used for parental polymorphism study

9. No Primer 5-3 sequence

Name Forward Primer Reverseprimer
1 AHSSR 1 CCTGTGACTCAACTCAATCTC TGGAATACCGAATTAATGCTC
2 AHSSR 2 GTCCAACATGACAATTACAAAA CTACTTGATTGTCACAAATTTTC
3 AHSSR 3 TGCTTATGGTAACATATGAAGT AGGATATAATGGTCTAACAAATG
4 AHSSR 4 TCAATCACCCTAACATCTTCA AACTCCAATACGATTTTCTCA
5 AHSSR 5 GATAAGACCTTTTCACAAGCA TGGGGGATAATTTACTTTGAC
6 AHSSR 6 CAAGATAACGACCAAAAATGT CGCTTATCGTTATGATTTCAC
7 AHSSR 7 TGTACAAGTGCAAATAAAGCA CTTCATAACCACCATCACCTA
8 AHSSR 8 TTTTCATGAGAAGAAGCATACA CCTTCTCTAACCCTGAACCTA
9 AHSSR 9 GGACTGTAAAAAGCTTTAGGAA CAATCCTCATTGCATATACCT
10 AHSSR 10 TTTTAACATCAAGGTTCCGTA AATTCTTCTAAACATGCACCT
11 AHSSR 11 ATTTTGGAGGATACAGCATTT ACCATCACGAGTATATCTCCA
12 AHSSR 12 GGGGTCATGTTATTTTCTCTT AGGTAGTTTGGAGGGTAATCT
13 AHSSR 13 CAAAACATGACCAACCATACT GCAGATTTGATGCTCTACAGT
14 AHSSR 14 TCCATCCAACATAACAATCTT CATTTACGCTGATTGAATCTT
15 AHSSR 15 ATTATTAAAGGCACGAGGTGT GTTATTGCACAAATCGGTATC
16 AHSSR 16 ATAATTTGGGGTGAATTGTTC AACTTGTGAAGGAATGTATGG
17 AHSSR 17 TGAAACCCTTACATCAACATT TCCTGTTCTGTCCAGAAGTTA
18 AHSSR 18 CGTATCCAAAGAGAAGTGAAA GAACCACCTAGGTACAACACA
19 AHSSR 19 GCAACCACACTATTATTCCAC CGGAAAGGTTAGTTCAAATTAT
20 AHSSR 20 AATGTTCTATTGTTTTACGAGTG AATTTCTCGTGTGATTGTGAT
21 AHSSR 21 GCAGGTCAGTTGCTTAACATA AAGGCCAGAAATAACTTCTTC
22 AHSSR 22 TCACAAACACAACACAACAAT CTCTCTGCAGTTCTGGAATAC
23 AHSSR 23 AAAGCTATGGAGCAATAGAAGA TAATGGGTTGACCAGAAATTA
24 AHSSR 24 GGAATGTGGAATTATAACCAA GGTTGTTAAAACGAATTTTG
25 AHSSR 25 AATGGTCATAGGGGATTAGAA GCAATGTCAATGTTGAGAACT
26 AHSSR 26 AACCTTCAAACACTTGCATAA CCATGTTCCTCACTCAAAATA
27 AHSSR 27 CTTTGGGAATTTATACGAACA TTTGTGTTAAACGATGTGAGA
28 AHSSR 28 GATTTGAAACTCTCTATGTTGAA TAACAACCTTCACCTTGCATA
29 AHSSR 29 AGAACACACAAAATGTAAAAGG CTAGTGTATGGCATCACCATC
30 AHSSR 30 CTCCCGCAAAATCATGTA GATTGTCAAATGAAGAATGAGA
31 AHSSR 31 ACATCTGAGATTTTTCACTCG ATAGAGATTTGCAGCGTCTTT
32 AHSSR 32 CTTTGCGTCTTCTCAGAATTA GCATACATAGTTATCGAATCCA
33 AHSSR 33 TGGAAAGTCACTCTTTTTAATAC TCTCACTCATCTATTCACAATTT
34 AHSSR 34 TCTTGAGTAAGTGAACATTCAAA GGTGAAACTCAACTCAACACT
35 AHSSR 35 TGTGAGTCCAAACAGTAAACA AAGAAAATTAGGCTGAGGTTG
36 AHSSR 36 GCCCTTTATTTGGTAGCTTAG TTAATTGCATTTTCACTCCTC
37 AHSSR 37 TCAAAACTCCTCAGGTAATAAAA ACTGCATTTAGTTTTGGACAG
38 AHSSR 38 CACGTATAACAAATTGAAACCA GATGTGAGACAACGAGATGTT
39 AHSSR 39 CCAAAAACACAAAACTTGTTAC TATCTATGATCCACCCAGTCA
40 AHSSR 40 GTCGCAAAAACACACTAATCT GCATTACATCCCACAATTTAC
41 AHSSR 41 GTACGATACATGGTTAAATTACA AAAAATGGCCCTCTTAAAAA
42 AHSSR 42 TTTCAATATGTTGCCTATATACC CCAGATCCAAATTAAAGAATG
43 AHSSR 43 GGCTTTAGGTTAGTAGTCAATTT GCATTCTTAATGAGTGTTTTGA
44 AHSSR 44 ACTGAACCCAATAATGTTTGA AAATGGGGGTACTCGTATTAG
45 AHSSR 45 GGTGGAAGGAATCTTTAACTT ACTTTCCTTTGATGCTTTTTC
46 AHSSR 46 CATCGAGGTTGTTATTTTGTT TTTAAGTTGGTCCGTCGATA
47 AHSSR 47 TGATGTGATTGGTAAACACTTT GCTATTTGGTAACAACTTTGG
48 AHSSR 48 TCATGTCTATGCACTTAATCG ACCATACCACGACTGTCATAC
49 AHSSR 49 GATATTGCGAGCATATTTTTG AATGGGAAAAGAGAAGGAAG
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